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Pogoji v rastni komori

» 16 ur osvetlitve z zarnico (Osram L58 W/77)
8 ur teme
Relativna zréna vlaga: 94 + 2%
Osvetlienost: 70-90 pmol fs?
Temperatura med osvetlitvijo: 21°C

Temperatura v temi: 19°C

YV V.V V V VY

Pri enakih pogojih v rastni komori je potekala twast gensko spremenjenih rastlin
3.1.8 Bakterijski material in plazmidi
3.1.8.1 BakterijaAgrobacterium tumefaciens

Za transfomacijo krompirja smo uporabili Ze prigfave elektrokompetentne celice
bakterije A. tumefacienssev LBA4404. Sev vsebuje kromosom TiAch5 in razeni Ti
plazmid pAL4404. Elektrokompetentne celice so bgapravljene na Nacionalnem
inStitutu za biologijo.

3.1.8.2 Plazmid pMDC32

Za transformacijo rastlin z bakterif. tumefaciensmo uporabili vektor pMDC32 (Slika
4). Vektor pMDC32 izvira iz pCambia T-DNA. Uporadino ga za Gateway kompatibilno
rekombinacijo. Regijo, ki se bo vnesla v rastlinmejujeta podrgi RB (right border) in
LB (left border). Regija vsebuje mesto za rekombijea regulatorne elemente in gen za
odpornost proti antibiotiku higromicinu, ki sluza zselekcijo transformant. AttR1 in attR2
sta znailni mesti za Gateway rekombinacijsko kloniranjeerGcdB, ki se nahaja med
mestoma attR1 in attR2, s toksimi produkti omogoa negativno selekcijo vektorjev,
katerih rekombinacija ni bila uspesSna. Ob rekomdijna vstopnim vektorjem, Zeljeni gen
zamenjaccdB gen. Dvojni 35S promotor predstavlja regulatoelément za izrazanje
vstavljenega gena. Izhaja iz virusa mozaika &et@aMV-35S, ki je visoko aktiven v
vecini rastlinskih celic. S terminatorjem tNOS preddjta klaséno kombinacijo v
pripravi konstrukta za transformacijo (Slika 5)aBhid zunaj regije vsebuje zapis za

odpornost proti antibiotiku kanamicinu (Kn). Po&m pVS1 predstavlja mesto za
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replikacijo v bakterijoA. tumefaciensVektorja pMDC32 z vstavljenima genoma MTD in

PCPI so pripravili na Nacionalnem institutu za bgjo.
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Slika 4: Plazmidna karta vektorja pMDC32 (Curtigdrossniklaus, 2003)
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Slika 5: Podrgje T-DNA med mejnima sekvencama RB in LB v plazmpddDC32, z ozn&nima mestoma
attR1 in attR2 za Gateway rekombinacijsko klonieaggna (Curtis in Grossniklaus, 2003)

Oznaki RB (angl. right border) in LB (angl. left loer) sta tako imenovani mejni sekvenci, ohranjeni
naravne T-DNA. ccdB gen: onemago rast bakterijiE. coli seva Omnimax. Hyg odpornost proti
antibiotiku higromicinu.

3.2 METODE
3.2.1 Priprava MS gojis¢a

Gojis¢e MS smo pripravili v steklenem merilnem valju. \ddstilirani vodi smo raztopili
saharozo in osnovne raztopine. Preden smo umerilistrezno vrednost pH, smo pustili,
da so se vse sestavine dobro raztopile ob meSamuagnetnem mesSalu. pH vrednost smo
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umerili z dodajanjem HCI oziroma NaOH. Pred avtokinjem (15 min pri temperaturi
121 °C in 103,4 kPa) smo dodali Se potrebnatkai agarja. Goji& smo Se topla razlili v
sterilne petrijevke ali v sterilne posodice (odwssd namena) v brezprasni komori. Le-teh
nismo popolnoma pokrili s pokrokom, dokler se goji& ni popolnoma strdilo in
ohladilo, da ni nastal od¥en kondenz (1-2 uri). Gojia, katerim je bilo potrebno dodati
antibiotike ali hormone, smo pred dodatkom le-tetn @vtoklaviranju ohladili na

temperaturo pod 50°C.
3.2.2 Transformacija rastlin z bakterijo Agrobacterium tumefaciens
3.2.2.1 Priprava bakterijé\. tumefacienga transformacijo rastlin

Pred samim zgtkom eksperimenta smo pripravili bakterijsko krdtwz bakterijo A.
tumefaciensZ agarne pla® smo pod sterilnimi pogoji precepili eno kolonj&@0 ml YM
(Preglednica 2) goj& z antibiotikom higromicinom in inkubirali na steniku 36 ur na

30°C, s stresanjem 225 rpm.
3.2.2.2 Transformacija rastlin

Za transformacijo rastlin smo uporabili krom@olanum tuberosum. Isorte Désirée. Za
transformacijo rastlin s konstruktoma z genom MTAOPICPI v pMDC32 smo potrebovali

800 izsekov. Pripravili smo 80 izs#&ov za tri kontrole (Preglednica 3).

Preglednica 3: Kontrole transformacije za konstukgenom MTD in PCPIl v pMDC32

Transformacija z

Stevilo ) ) _
) bakterijo A. Selekcija Pricakovan rezultat
izsetkov ]
tumefaciens
Negativna kontrola 20 - s higromicinom  Rasti n&gkujemo
Pozitivha kontrola:
- konstrukt z genom Vsi transformirani izséki naj
+
MTD 20 brez higromicina bi kalusirali in imeli poganjke
- konstrukt z genom
PCPI 20
Kontrola regeneracije 20 brez higromicina  P&akujemo rast kalusov in

poganjkov
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Postopek transformacije je potekal:

» 1. DAN: Kolonijo bakterijske kultureA. tumefaciensmo namnozili v 50 mL
gojika YM s selekcijskim antibiotikom (higromicinBakterijeA. tumefaciensmo
¢ez na@ goijili pri 30°C, s stresanjem 225 rpmdka 3.2.2.1).

» 2. DAN: Po dva okrogla sterilna filter papirja smolozili v vsako petrijevko z
R3B goji&em (Preglednica 2). Papirja smo polozili tako, @azsrobovi nista
popolnoma prekrivala. Na filter papir smo kanili panL tek@ega gojiga PACM
(Preglednica 2), tako, da sta se @itzopo celotni povrSini. V sterilnih pogojih smo
internodije zdravih rastlin krompirja narezali rs&ke velikosti 2-5 mm. Izske
smo prenesli na sterilne filter papirje na R3B pass PACM goji&em. Pripravili
smo 6 petrijevk po 100 iz&kov, 2 petrijevki po 20 izg&ov in 2 petrijevki po 120
izsetkov.

» 3. DAN: Bakterijsko kulturo smo prelili v 50 mL ceifugirko in centrifugirali 10
minut pri 4000 rpm. Goji&e YM smo odlili, bakterijsko kulturo pa resuspetliv
75 ml LB goji&a brez antibiotikov. PremeSano kulturo smo vlilisterilno
petrijevko, kamor smo s pinceto prenesli zgorniiefi papir z izséki z R3B
gojista. lzseéke smo v suspenziji pustili 5-10 minut. Nato smep®nzijo z izséki
precedili skozi sterilno cedilo v sterilno posodid®akterijsko suspenzijo smo
uporabili ve&krat. Izseke smo odcedili in stresli na suh sterilni filteagir, da so se
nekoliko osusili. Pri tem smo pazili, da se nissui&ili preveé. lzs&ke smo nato
prenesli s pinceto nazaj na gogSR3B na spodn;ji filter papir. Iz8e smo
porazdelili po celotni povrsSini filter papirja. Pggve ploge smo oblepili s
parafiimom. Petrijevke z izgki smo dali v rastno komoro za 48 h.

» 5. DAN: lIzse&ke smo prenesli na Zcvh (Preglednica 2) d@ejis selekcijo
(higromicin) in ovili z mikropor trakom.

» 19. DAN: lIzséke smo prenesli na sveze gogsSZcvh s selekcijo (goje je
vsebovalo antibiotik higromicin) in petrijevke avd mikropor trakom.

» 40. DAN: Izs€ke smo ponovno prenesli na sveZe ggjigcvh s selekcijo (gojie
je vsebovalo antibiotik higromicin) in petrijevkeilb z mikropor trakom.

» Postopek smo ponavljali na vsake tri tedne, dakiemo imeli dovolj poganjkov za
nadaljnje eksperimente.
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» Zrasle poganjke smo odrezali od kalusa in jih pnaBtna goji€e cvh (kot Zcvh, le
da brez zeatin ribozida). Poganjke, ki so uspe&sti tudi na cvh goji& smo

prestavili na MS30 (Preglednica 1) gog&za vzdrzevanje v tkivnih kulturah.
3.2.3 Transformacija rastlin z dvoverizno RNA

Dvoverizno RNA smo pripravili s pondp kompleta Replicatdf RNAi Kit
(FINNZYMES) po protokolu proizvajalca (specifii podatki, ki so odvisni od

posameznega eksperimenta, so prikazani spodaj).
3.2.3.1 Priprava mattine DNA

Najprej smo pomnozili del gena za glukanazo v wverieakciji s polimerazo (PCR).
Sestavine reakcijske meSanice za prvo stopnjoyguipmatréne DNA, so prikazane v
Preglednici 4. Na podlagi taliine temperature saitwali primeren program podaljSevanja
matricne DNA (Preglednica 5).

Preglednica 4: Priprava reakcijske meSanice zagugpmatréne DNA

Komponenta . Konéna koncentracija
Volumen/ 50l reakcije
(po vrstnem redu) (za eno reakcijo)
Voda 31,5ul
5x fuzijski HF pufer 1Qul 1x
dNTP-ji (10mM) 1ul 200 pM
F zaetni oligonukleotid (10M) 2,5ul 0,5 uM
R zaetni oligonukleotid (1QM) 2,5ul 0,5 uM
DNA (plazmid z genom glukanaze) uP
Phusion™ DNA polimeraza 04 0,02 U/ul

Preglednica 5: Program podaljSevanja niariDNA

Faza Temperatura Cas Ponovitve
Zacetna denaturacija 98 °C 30s 1x
Denaturacija 98 °C 10s
Prileganje z&etnih oligonukleotidov,
. ] 72 °C 35s 34x
podaljSevanje
Izgradnja komplementarne verige 72 °C 5 min 1x

Po kortani reakciji smo vzorce ohladili na 4°C.
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3.2.3.2 Cistenje PCR produkta

Po reakciji smo PCR produktcistili z Wizard SV Geland PCR Clean-Up System

(Promega) po protokolu proizvajalca.
3.2.3.3 Agarozna gelska elektroforeza

Uspesnost PCR reakcije smo preverili na agaroziskigelektroforezi. Naredili smo 1%
agarozni gel. Na gel smo nanesli 0,5 pl PCR praduklektroforeza je potekala 30 min,

pri 100 V. Gel smo nato pogledali pod UV svetlobwansiluminatorju in ga fotografirali.

3.2.3.4 Priprava dvoverizne RNA

Pridobljeno mattino DNA smo uporabili v koraku sinteze dvoverizne RN reakcijski
mesSanici prikazani v Preglednici 6.

Preglednica 6: Reakcija priprave dvoverizne RNA

Komponenta (po vrstnem redu)  Volumen / 5Qul reakcije Konéna koncentracija

Voda brez RNaz 17

10x dsRNA sintezni pufer 5 1x
5x NTP meSanica 10 1x
matricna DNA 12,5 20 ngl
MnCl, (50 mM) 15

pirofosfataza 1 1,5mM
T7 RNA polimeraza 15

Phi6 RNA replikaza 15

3.2.3.5 Ciskenje dvoverizne RNA

Dvoverizno RNA smo &stili z innuPREP Plant RNA kitom (Analytik Jena) protokolu

proizvajalca (izpustili smo le korak z uporabo meamie filtra D).
3.2.3.6 Merjenje koncentracije celokupne RNA

Po ¢iS¢enju dvoverizne RNA smo v izoliranih vzorcih izmiekoncentracijo celokupne
RNA s spektrofotometrom Nanodrop pri absorbancaB0A®280 in A260/A230. Iz vsake
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mikrocentrifugirke smo odvzeli 1,5 pl vzorca. Psakem vzorcu smo odsteli 20 ng/ul, kar
je bil doprinos mattine DNA (koncentracija matme DNA se v reakciji ni spreminjala,

prav tako pa prisotnost DNA ni motila nadaljnjihsgasov).
3.2.3.7 Metoda tretiranja rastlin

Rastline krompirja Désirée smo narezali na nodijgh po 10 prenesli na petrijeve ptes
z goji¥em MS30 (Slika 6a). Teden dni stare rastline snaalilisv zemljo, vsako rastlino v
svoj lortek (Slika 6b).

Slika 6: Poganjki krompirja Désirée
a) Rastline krompirja Désirée smo narezali na nodijg¢ih po 10 prenesli na petrijeve pteSz gojigem
MS30. b) Poganjke smo po enem tednu rasti v pelkdje prenesli v zemljo, v vsako posodico po eno
rastlino.

Ko so bile rastline dovolj velike so bile pripraatje za poskus (Slika 7).

Slika 7: Rastline krompirja Désirée

Naredili smo tri razine poskuse. Pri njih smo varirali starost rastbriretiranju (14 ali 32
dni), Stevilo dni tretiranja (7 ali 21 dni) tertks ki smo jih analizirali (list 0, 3. list, 6. tjs
(Preglednica 7).
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Preglednica 7: Starost rastlin ob tretiranju, $tewni tretiranja in oznaka listov, ki smo jih aiz#ali v

poskusu 1, 2in 3

Starost rastlin ob  Stevilo dni  Oznaka listov, ki smo jih

Poskus . I A
tretiranju [dan] tretiranja analizirali (glej Sliko 8)
1 14 7 0,3
2 14 21 3, 6%
3 32 7 0,3

*Tretirani listi (list 0) so zaradi starosti Ze cuili

Za vsak poskus smo uporabili 10 rastlin za tregran dsRNA in 5 rastlin za kontrolo.
Vsem rastlinam smo oz&é prvi spodnji list. Ozné&ene liste smo nato posuli s
karborundom. Liste kontrolnih rastlin smo tretirahmo z vodo. Na ozéen list smo s
pipeto kanili 7 pl vode ter kapljico s prsti nezwioli v list. Kapljico smo razmazali po
celotni povrsini lista. Enako k&ino smo uporabili pri tretiranih rastlinah, le day tem
primeru vzorec vseboval dvoverizno RNA. Koa koncentracija dvoverizne RNA, katero
smo kanili na posamezen list, je bila 5 pg. Polmalo liste za analizo ter vsakega dali v
svojo mikrocentrifugirko. Mikrocentrifugirke s padomimi vzorci smo zamrznili v tekem

dusiku in shranili na -80°C. N izbora listov za analizo je prikazan na Sliki 8.

5. LIST

1. LST

tretiran list =
glepim vzorcem ali
z d=RNK

Slika 8: Prikaz tehnike tretiranja in odvzema hsia vzotenje
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3.2.3.8 Preverjanje genske ekspresije na stopnji mMRNA
3.2.3.8.1 Izolacija celokupne RNA iz rastlinskega materiala

Iz pobranih vzorcev listov krompirja smo izoliratielokupno RNA s pomio Kkita
innuPREP Plant RNA kit (Analytik Jena). Izolacijmas izvedli po protokolu proizvajalca
Z nekaj spremembami:

* Predpripravljene vzorce, ki so vsebovali kovinskogkico za homogenizacijo smo
vzeli iz skrinje (-80 °C), ter jih homogeniziralQ(AGEN-Tissuelysser) 1 min na
30 Hz.

e RL pufer smo predhodno segreli na 56°C. 500 plguwimo dodali v vsako
mikrocentrifugirko z vzorcem homogeniziranega faskega materiala in
vorteksirali. Mikrocentrifugirke smo nato dali vrieoblok na 56°C za 5 minut.
Vmes smo nekajkrat premesali.

» Centrifugirali smo pri najvgi hitrosti 5 minut oziroma 10 minute je bilo ve&
rastlinskega materiala. Rastlinski material sesedel na dno. V supernatantu smo
dobili celicni lizat.

e 500 ul supernatanta smo odpipetirali v mikroceagirkke s filtrom D.

* Vzorce smo centrifugirali 2 minuti na 10000 g.

« Vfiltratu se je nahajala RNA, filter smo zavrgli.

* V naslednjem koraku smo uporabili mikrocentrifugirk filtrom R. V filtrat smo
dali 450 pl 70% etanola, vsebino premeSali s tipsam prenesli v
mikrocentrifugirko s filtrom R. Centrifugirali sm® minuti na 10000 g. Filtrat smo
zavrgli.

« Na filter R, na katerem je bila vezana RNA, smoalo800 ul pufra HS (pufer za
spiranje). Centrifugirali smo 1 minuto na 1000@~dtrat smo zavrgli.

* Dodali smo 650 ul pufra LS (pufer za spiranje) emteifugirali 1 minuto na 10000
g. Filtrat smo zavrgli.Ta korak smo ponovili Se etk

* Filtre R smo prestavili v 2 ml mikocentrifugirke icentrifugirali 4 minute na
10000 g.

* Filtre R smo prestavili v 1,5 ml mikrocentrifugirke na filter dodali 50 pl vode
brez RNaz (predhodno je bila segreta na 56°C).blin&li smo 10 minut pri sobni

temperaturi. Centrifugirali smo 1 minuto na 6000 g.
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3.2.3.8.2 Merjenje koncentracije celokupne RNA

Izoliranim vzorcem smo izmerili koncentracijo celgine RNA s spektrofotometrom
Nanodrop pri absorbancah A260/A280 in A260/A230.

3.2.3.8.3 Tretiranje izolirane celokupne RNA z DNazo

Po izolaciji celokupne RNA smo vzorce (po 1,2 pgMietirali z DNazo (Invitrogen) po
protokolu proizvajalca. DNaza je razgradila monetdiDNA prisotno v vzorcu.

3.2.3.8.4 Reakcija reverzne transkripcije

Vzorce celokupne RNA smo po reakciji z DNazo updrals reakciji reverzne
transkripcije. Uporabili smo High-Capacity cDNA Resge Transcription Kit (Applied

Biosystems) in reakcijo izvedli po protokolu proggaica (Preglednica 8).

Preglednica 8: Reakcijska meSanica za reakcijazeeeranskripcije

Volumen

(]
Vzorec RNA
RT pufer 2,5
dGTP 1
nakljuéni primer-ji 2,5
RNazni inhibitor 1
voda 4,45
RT encim 1,25

3.2.3.8.5 Reakcija PCR v realnetfasu

Za analizo izrazanja gena za glukanaayl(-111) smo uporabili kvantitativno verizno
reakcijo s polimerazo v realnetasu (QPCR) (Kogovsek in sod., 2010). Za normaljaaci
smo uporabili gen za citokrom oksidazooX) (Baebler in sod., 2009). Metodo smo
uporabili za analizo izrazanja gena za glukanazcox gena, ki je bil uporabljen kot
endogena kontrola za normalizacijo. Priprava rgskei meSanice je predstavljena v

Preglednici 9. Ko#na koncentracija sonde zeox gen je bila 250 nM z#tnih
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oligonukleotidov, zaoxgen pa 900 nM. Zeoxgen je bil uporabljen TagMan Master Mix
(ABI). Konc¢na koncentracija zeatnih oligonukleotidov zg3-glu-1ll je bila 300 nM,

uporabljen pa je bil SybrGreen Master Mix. Reakaie bile izvedene v aparaturi ABI
7900HT z belezenjem podatkov v realn€asu. Za pomnoZevanje so bili uporabljeni
standardni pogoji z dodano stopnjo disociacijskeukje zaradi uporabe SybrGreen-a v
reakcijah. Podatki so bili analizirani z uporabo SS[2.3 programa (ABI). Izrazanje
glukanaze v posameznem vzorcu je bilo normaliziraaoizrazanjecox gen v istem

vzorcu. Analizo so opravili na Nacionalnem instita& biologijo.

Preglednica 9: Reakcijska meSanica za qPCR

Volumen
[ul]
cDNA 2
Universal Master Mix 2,5
meSanica zgtnih oligonukleotidov in sonde 0,5

3.2.3.8.6 Relativna kvantifikacija podatkov

Podatke smo izvozili v program Microsoft Excel. &eino Stevilo kopij smo dotdli s
pomajo umeritvene krivulje kot odvisnost vrednosti Gt logaritma koncentracije Stevila
kopij za gen glukanazo in citokrom oksidazo. Iz uitaene krivulje smo nato izéanali
relativno Stevilo kopij vzorca zglu in cox ter upoStevali retitve. Za normalizacijo
podatkov smo za vsak vzorec posebej relativno Istekopij gena glukanaze delili z
relativnim Stevilom kopij gena citokrom oksidazeratunali smo povprge obeh reditev.
Relativno izrazanje glukanaze smo &mali kot razmerje Stevila kopij glukanaze in
citokrom oksidaze. Nato smo iztmali povpréje relativnega izrazanja glukanaze pri
skupini tretirani z dsRNA in kontrolni skupini zigtl O, 3. list in 6. list za poskus 1, 2 in 3.

(po ustnem viru Davida Dobnika).
4 REZULTATI
4.1 TRANSFORMACIJA RASTLIN Z BAKTERIJOAgrobacterium tumefaciens

Rastline krompirja Désirée smo transformirali z mheerazlénima genoma. Pripravili smo

izsetke za pozitivno kontrolo za oba konstrukta, negetikontrolo in izséke za kontrolo
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regeneracije. Pri pozitivni kontroli pri transforaiias konstruktom z genom MTD je po
nekaj dneh nastopila okuzba. Pri pozitivni kontrpfi transformaciji s konstruktom z
genom PCPI so izs8ki kalusirali in tvorili poganjke (Slika 9a). Pratako so izséki
kalusirali in tvorili poganjke pri kontroli regeragije (Slika 9b). Pri negativni kontroli so
nekateri izséki kalusirali in imeli poganjke (Slika 10), ki pa 0 nekaj dneh rasti na
gojisu cvh propadli.

K1 r’l)esirt‘é’
29.10.09 |

e

Slika 9: Prikaz kontrol transformacije po 3 tedralsti na goji&u brez higromicina
a) Pozitivna kontrola (transformirane rastline Désija z genom PCPI na g@jis brez higromicina); b)
Kontrola regeneracije (netransformirane rastlinsii&-ja na gojifu brez higromicina).
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Slika 10: Negativna kontrola (netransformiran Dés)rna goji&u s higromicinom po 6 tednih rasti

Konstrukta z genom MTD in genom PCPI smo s pgmbakterijeA. tumefaciensnesli v
krompir. Pri konstruktu MTD so transformirani iz&ekalusirali po 6-ih tednih. Prav tako

S0 po 6-ih tednih kalusirali iz&k z vstavljenim konstruktom PCPI (Slika 11).



Lenaki¢ A. Primerjava razéinih metod ... izrazanja genov v krompirju...sorte Désir 30
Dipl. delo. Ljubljana, Univ. v Ljubljani, BiotahSka fakulteta, Studij biotehnologije, 2010

GS Des. MTD 32

‘ A SRt Bl
; -] ~=
3 A oy 1 e PR
] \ | Y . ~
‘ N S > 4 " —— = £ a
oY) W

) \ L P

* ,,
el -

Slika 11: Prvi kalusi transformiranega Désirée-genom MTD (levo) in z genom PCPI (desno) na ¢ajs
higromicinom po 6 tednih rasti

Kalusi so bili zelo dobro vidni po 9-ih tednih ra@@lika 12).
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Slika 12: Kalusi transformiranega Désirée-ja z geMdTD (levo) in genom PCPI (desno) po 9 tednihirast

Prve poganjke smo opazili po 15-ih tednih pri &sle z vstavljenim konstruktom z genom
MTD in konstruktom z genom PCPI (Slika 13).



Lenaki¢ A. Primerjava razéinih metod ... izrazanja genov v krompirju...sorte Désir 31
Dipl. delo. Ljubljana, Univ. v Ljubljani, BiotahSka fakulteta, Studij biotehnologije, 2010

GS Des. MTD 32 GS Des. PCPI 32
25.1.2010 LA

25.1.2010 LA ﬁq

Slika 13: Prvi poganijki transformiranega Désirée-genom MTD (levo) in genom PCPI (desno) na ¢qijis
s higromicinom po 15 tednih rasti

Transformirane izs&e smo prestavijali na sveze selekcijsko gejiSdokler se ni
regeneriralo dovolj poganjkov za nadaljne poskise24-ih tednih se je pri konstruktu z
genom MTD regeneriralo 21 poganjkov, pri idgéd z vstavljenim genom PCPI pa 11

poganjkov (Preglednica 10).

Preglednica 10: Potek transformacije za konstralganom MTD in PCPI v pMDC32

Teden Gen MTD Gen PCPI
6 Transformirani izs&ki Ze kalusirajo ~ Transformirani iz8ki Ze kalusirajo
13 Opazimo prve poganjke Opazimo prve poganjke
15 4 novi poganjki 2 nova poganjka
19 1 nov poganjek 2 nova poganjka
22 6 novih poganjkov 4 novi poganjki
24 10 novih poganjkov 3 novi poganjki
Vsi poganjki skupaj 21 poganjkov 11 poganjkov

Po 15-ih tednih rasti so se izkena negativni kontroli méno razrasli (Slika 14).
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Slika 14: Negativna kontrola (netransformiran Désjrna goji&u s selekcijo po 15 tednih rasti

Po 2 mesecih smo 7 poganjkov iz negativne kongadstavili na goji&e za koreninjenje
(cvh) (Slika 15).

Slika 15: Negativna kontrola na selekcijskem gwjivh (na sliki je videti posuSene mlade rastline)

Pri transformiranih izg&ih so se prvi poganjki pojavili po 15-ih tednihokso bili dovolj

veliki, smo poganjek kili od kalusa in jih prestavili na gojigé cvh (Slika 16).
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Slika 16: Transformirane rastline z genoma PCRMITD na selekcijskem goji& za koreninjenje (cvh)
a) Transformiran Désirée z genom MTD na selekcijslgoji&u cvh, b) Transformiran Désirée z genom
PCPI na selekcijskem gofid cvh. Na sliki je vidna rast korenin.

Izmed sedmih poganjkov iz negativne kontrole saealakcijskem goji& oziroma goji&u
za koreninjenje (cvh) zrasli vsi poganjki, vendar je vseh 7 kmalu posuSilo. Na cvh
gojis¢e smo prestavili 7 poganjkov z genom MTD, izmedkiatso vsi uspesno zrasli in 3
poganjke z genom PCPI, ki so tudi vsi uspesno izrBsl vseh linijah, ki so zrasle na
selekcijskem goji& cvh smo preverili prisotnost promotorja 35S. Z@aleo prisotnosti
promotorja 35S smo uporabili verizno reakcijo sipperazo v realnemasu (Alary in sod.,
2002). Ce je bil promotor prisoten, to pomeni, da je bilnktukt uspedno vstavljen v
genom in je bila rastlina uspesno transformiranaali&ko so opravili na Nacionalnem

institutu za biologijo.

Pri transformaciji z bakterijoA. tumefacienssmo od sedmih rastlin potrdili uspesno
stabilno transformacijo linij z vnesenim konstruktoMTD pri petih rastlinah. Man;
uspesna je bila transformacija s konstruktom P&Bt,smo potrdili prisotnost promotorja

35S le pri eni rastlini izmed treh, ki so rastlesetekcijskem goji& cvh (Preglednica 11).
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Preglednica 11: Prisotnost promotorja 35S v tramsif@nih rastlinah z genom MTD in PCPI, ki so rasia
selekcijskem goji&u cvh.

Genv Oznaka Prisotnost

pMDC32 poganjka promotorja 35S

MTD 1 -
MTD 2 +
MTD 3 +
MTD 4 +
MTD 5 +
MTD 6 -
MTD 7 +
PCPI 8 -
PCPI 9 -
PCPI 10 +

Ob koncu poskusa smo izumali uspesnost transformacije (1).

} _ stevilo pridobljenih transformant
Uspeinost transformacije = — ——————— % 100
stevilo testiranih izseckov (1)

Rezultati frekvence transformacije za konstruktaDvili PCPI so prikazani v Preglednici
12.

Preglednica 12: UspeSnost transformacije za koktstidTD in PCPI.

Stevilo vseh Stevilo uspesno transformiranih Transformacija
izsakov izsakov [%0]
PCPI v
400 1 0,25
pMDC32
MTD v
400 5 1,25

pMDC32
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4.2 PREHODNA TRANSFORMACIJA RASTLIN S SISTEMOM DVOVERNE
RNA

Namen drugega dela diplomske naloge je bila predddmsformacija krompirj§olanum
tuberosumsorte Désirée s sistemom dsRNA. Prehodno transfjonsmo preverili z

delom gena za glukanazo. Za produkcijo dsRNA sniepovali matiino DNA.
4.2.1 Potrditev dela gena za glukanazo

Pricakovana velikost PCR produkta za del gena glukanagnsko specifnimi zatetnimi
oligonukleotidi je 430 bp. Rezultat elektroforezgkazuje, da smo v obeh vzorcih dobili
ustrezen produkt, ki je sluzil kot matna DNA za sintezo dsRNA (Slika 17).

e |

Slika 17: Analiza PCR produktov z gensko spénifni zaetnimi oligonukleotidi za del gena glukanaze

Po korgani sintezi smo dsRNAGgestili in dolocili njeno koncentracijo.
4.2.2 Dolo¢anje koncentracije dvoverizne RNA

Pociscenju dsRNA smo v vseh vzorcih izmerili koncentraddNA. Razmerje A[260/280]
nam da podatek o prisotnosti proteinov v vzorcuzrRaje A[260/230] prikazuje
prisotnost soli v vzorcuCe so razmerja ¥a od 1,8 pomeni, da je vzorec primertist.

Kolicino RNA smo izmerili s spektrofotometrom NanodroRezultati meritve s
spektrofotometrom Nanodrop (Preglednica 13) so palkada jecistost RNA ustrezna, saj

so bile vse vrednosti g od 1,8.
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Preglednica 13: Izmerjene koncentraci§g&Séene dvoverizne RNA

Vzorec Koli¢ina RNA [ng/ul] A[260/280] A[260/230]
1 666,0 2,2 2,15
2 714,7 2,21 2,40
3 717,0 2,21 2,36
4 714,6 2,20 2.40
5 690,4 2,21 2.36
6 682,2 2,23 2,34
7 730,1 2,2 2,35
Povpregje 702,14 2,21 2,34

4.2.3 lzrazanje glukanaze po tretiranju z dsRNA

Naredili smo tri raztine poskuse, kjer smo varirali starosti listov adtitanju (14 ali 32
dni), Stevilo dni tretiranja (7 ali 21 dni) tertis ki smo jih analizirali (list O, 3. list, 6. t)s
Iz pobranih vzorcev listov krompirja smo izoliraklokupno RNA in njeno koncentracijo
izmerili s spektrofotometrom Nanodrop pri absorlzncA260/280 in A260/230
(natargnejSi podatki v Prilogah A1, A2, A3).

Med rastlinami kontrolne skupine in rastlinami i@te skupine z dsRNA ni bilo vidnih
fenotipskih razlik. S PCR v realnetasu smo Zeleli preveriti ekspresijo gena za glukana
na prehodno transformiranih linijah krompirja Dégirz dsRNA in kontrolnih rastlinah. Za

normalizacijo smo uporabitioxgen. NTC kontrola je bila negativna.
4.2.3.1 Poskus 1

Pri poskusu 1 so bile 14 dni stare rastline treérd dni. Relativho izrazanje gena za
glukanazo pri listih O je bilo 2x viSje pri skupitietirani z dsRNA, kot pri kontrolni
skupini. lzrazanje glukanaze je bilo v 3. listu mbeh skupinah enako (Slika 18,
natargnejSi podatki v Prilogi B1).
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Slika 18: Relativno izrazanje gena za glukanazdeglea gen za citokrom oksidazo za poskus 1

TZ — tretirana rastlina (3. list), KZ — kontrolnastlina (3. list), TS — tretirana rastlina (list 8S — kontrolna
rastlina (list 0)

Med rastlinami tretiranimi z dsRNA in kontrolnimastlinami pri poskusu 1 ni vidnih
fenotipskih razlik (Slika 19).

a) Kontrolna rastlina b) Tretirana rastlina.z.clERuK

-

Slika 19: 21 dni stari kontrolna rastlina a) inréjtlina tretirana z dsRNA

4.2.3.2 Poskus 2

Pri poskusu 2 so bile 14 dni stare rastline tre@rdl dni. Tretirani listi kontrolnih rastlin
in rastlin tretiranih z dsRNA so zaradi starosstlia odpadli. Zato smo za analizo listov
pobrali vsak tretji list po vrsti za tretiranim usak Sesti list po vrsti za tretiranim listom.
Torej so pri poskusu 2 prikazani rezultati le z&€eB.6. liste nad tretiranimi. Pri 3. listu je
bilo izrazanje glukanaze v listih tretiranih z dsiRBtatisténo zn&ilno nizje (priblizno 4x)
kot izrazanje pri kontrolni skupini. Pri 6. liste pilo izrazanje glukanaze polovico nizje pri
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listih tretiranih z dsRNA, kot pri kontrolni skupi(Slika 20, nataénejSi podatki v Prilogi
B2).
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Slika 20: Relativno izrazanje gena za glukanazdeglea gen za citokrom oksidazo za poskus 2

TZ — tretirana rastlina (3. list), KZ — kontrolnastlina (3. list), TZa — tretirana rastlina (6.t)iskZa —
kontrolna rastlina (6. list), * Studentov t tesk(p05)

Med rastlinami tretiranimi z dsRNA in kontrolnimastlinami pri poskusu 2 ni vidnih
fenotipskih razlik (Slika 21, 22 in 23).

Kontrolne rastline

Slika 21: 35 dni stare kontrolne rastline (14 dara rastline smo tretirali z vodo)
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Rastline tretirane z dsRNK

Slika 22: 35 dni stare tretirane rastline z dsRNA ¢ni stare rastline smo tretirali z dSRNA)

a) Kontrolna rastlina b) Rastlina tretirana z dsRNK

Slika 23: 35 dni stari a) rastlina kontrolne skugin b) tretirana rastlina z dsRNA

4.2.3.3 Poskus 3

Pri poskusu 3 so bile 32 dni stare rastline tre@rd@ dni. Pri poskusu je bilo relativho
izrazanje gena za glukanazo pri listih 0 3x visfe gkupini tretirani z dsRNA, kot pri
kontrolni skupini. Izrazanje glukanaze je bilo Mi8tih pri obeh skupinah enako (Slika 24,
natargnejSi podatki v Prilogi B3).
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Relativno izrazanje glu/cox

-0,5 -
Slika 24: Relativno izrazanje gena za glukanazdeylea gen za citokrom oksidazo za poskus 3

TZ — tretirana rastlina (3. list), KZ — kontrolnastlina (3. list), TS — tretirana rastlina (list 8S — kontrolna

rastlina (list 0)

Med rastlinami tretiranimi z dsRNA in kontrolnimastlinami pri poskusu 3 ni vidnih
fenotipskih razlik (Slika 18, 19 in 20).

Kontrolne rastline

Slika 25: 39 dni stare kontrolne rastline netransfcanih krompirjev
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Rastline tretirane z dsRNK

Slika 26: 39 dni stare tretirane rastline transfoamh krompirjev

a) Kontrolna rastlina b) Rastlina trema?na z dsRNK

Slika 27: 39 dni stari a) kontrolna rastlina intignsformirana rastlina Désirée

Slika 28: Primerjava tretiranih listov s slepim vzem in dsRNA 39 dni starih rastlin
a) List O rastline za kontrolo smo tretirali s sfepvzorcem, ko je bila stara 32 dni. b) List O liast za
tretiranje z dsRNA smo tretirali po 32 dnevni raktista rastlin se na videz ne razlikujeta med gebo

V treh poskusih smo varirali starost listov. Gerghgkanazo se je uspesno utisal v 3. listu
nad tretiranim z dsRNA, in sicer je bilo izrazamrikanaze statistho zn&ilno nizje
(priblizno 4x) kot izrazanje pri kontrolni skupinDo uspeSnega utiSanja s sistemom

dsRNA je priSlo pri 21 dnevnem tretiranju rastlta sistemsko utiSanje po celi rastlini je
potrebno veé kot 21 dni.
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5 RAZPRAVA

Namen naSega dela je bila primerjava uporabnodiicreh tehnik transformacije
krompirja sorte Désirée. Transformirane rastline b®elo lahko kasneje uporabile za
funkcionalno analizo genov za PCPI, MTD in glukama2enska transformacija je postala
uveljavljena tehnologija za izboljSanje kmetijsk#stlin, saj nam omoga spreminjanje
izrazanja agronomsko pomembnih genov. Genski inibgnje bil izpopolnjen s postopki
prenosa genov s porjo bakterije A. tumefaciensz namenom ustvariti genotipe z
izboljSanimi lastnosti in s po¢ano odpornostjo na Zuzelke ter viruse (Sidorovad.s
1999). Za spreminjanje izrazanja genov uporabljastabilno transformacijo oziroma
prehodno transformacijo. Transformacija z bakte#jo tumefacienge najprimernejSa
metoda transformacije za Stevilne rastlinske viGeni, ki jih prenesemo so klonirani med
levim in desnim robnim zaporedjem binarnega T-DNktorja (Karimi in sod. 2002). Za
transformacijo rastlin z bakterijé. tumefaciensmo uporabili vektor pMDC32, ki ga
uporabljamo za Gateway kompatibilno rekombinacij@k sistem binarnega vektorja
omogaa hitro in zanesljivo kloniranje (Weems, 2006), kaedstavlja veliko prednost
pred binarnimi vektorji, ki za kloniranje potrebjgeestrikcijske encime in ligazo. Binarni
vektorji so veliki in vsebujejo mnogo prepoznavmiest za restrikcijske encime, to pa
lahko privede do dolgotrajnejSih in pogosto tezhywstopkov (Nakagawa in sod., 2007).
NasS vektor je vseboval dvojni 35S CaMV promotor,j&kizelo @inkovit v transgenih
rastlinah (Weems, 2006) in selekcijske markerje pétrdijo odpornost na antibiotike
(Karimi in sod. 2002). Agrobakterija, ki je transfdrana, nosi odpornost proti
higromicinu in lahko raste na selekcijskem gajiSDa bi prepréli nadaljno prisotnost
bakterije A. tumefacienge potrebno po dolenemcasu transformirane iz8ee prestaviti
na goji€e z antibiotiki, ki prepréujejo njeno rast. Zato smo v selekcijsko gmifiodali
antibiotika vankomicin in klaforan. Klaforan je #iotik Sirokega spektra delovanja in
sodi v skupino bakteriocidnih antibiotikov, ki jimenujemo cefalosporini. Klaforan
penetrira zunanjo ceéo steno bakterije in povatolizo celice (Christian in Christian,
1997). Po prestavitvi na selekcijsko g&sso se prvi kalusi pri pozitivni kontroli in
kontroli netransformiranih izg&ov pojavili Ze po 21 dneh. Kmalu smo opazili tyulve
poganjke. Po 40 dneh so kalusirali transformiranggnjki. Kalusirali so tudi izsi
negativne kontrole (netransformiran Désirée) nalkadskem goji8u s higromicinom.
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Petti in sod. (2009) so za transformacijo krompig@arte Désirée uporabili stebelne
internodije. Za selekcijo transformiranih izkev so uporabili antibiotik kanamicin v zelo
nizki koncentraciji (0,05 mg/l). Uporaba tako nizZkencentracije kanamicina je zmanjSala
selekcijski pritisk in pové&la obnovitev transgenih rastlin in prav tako zoapoveala
stopnjo lazno pozitivnih transformant oziroma 'pgli@ poganjkov. Ishige (1995) je
preweval uspesnost selekcije transformant pri kromgarantibiotikoma higromicinom in
kanamicinom. Ugotovil je, da so se poganjki uspe&generirali na selekcijskem ga@jis

ki je vsebovalo 10 mg/l higromicina, medtem ko o lpotrebno za enako uspesSnost
selekcije transformant v gofié dodati 10-krat viSjo koncentracijo kanamicinaQX0g/l).
Higromicin je drugi najpogosteje uporabljan selg@aiantibiotik, takoj za kanamicinom
(Micki in McHuhg, 2004). Franklin in sod. (2007) destirali razléne koncentracije
antibiotika higromicina (0.0, 5.0, 15.0, 20.0, 3th050.0 mg/l) za selekcijo transformant.
Izseke so prestavljali na svez selekcijski medij nadb@ Ugotovili so, da so se izde
posusili pri koncentracijah higromicina visjih od5 1mg/l, zato so za optimalno
koncentracijo dolaili 20 mg/l higromicina. Higromicin se je sprva upbljal za selekcijo
transformant pri enokalnicah, vendar so ugotovili, da uspesSno deluje tpdi
dvokaliénicah. LEinkovitost selekcije s higromicinom je odvisna tumil ¢asa. Ko so
izseke prenesli na selekcijsko gaj&s higromicinom dva dni po transformaciji, je 25%
izse’kov kalusiralo na vsaki petrijevi pléisSele po 10-ih tednih. Poganjki so se razvili iz
kalusov Sele po 6-9-ih mesecih z zelo nizko frekee(8.0 poganjkov/kalus) (Franklin in
sod., 2007). V nasi diplomski nalogi smo uporahifjromicin s koncentracijo 20 mg/I.
Glede na to, da so Franklin in sod. (2007) za agitian koncentracijo higromicina daid
enako koncentracijo, lahko sklepamo, da v naSemmguti za 'pobeg’ iz&kov ni bila
odgovorna napma koncentracija selekcijskega antibiotika. Zagfarmacijo internodijev
smo se odldli, ker je enostavnejSa od transformacije z listnizseki, saj so man;
obcutljivi na posSkodbe med postopki manipulacije, katéahko zmanjSajo frekvenco
transformacije (Beaujean in sod., 1998). Saker320@vaja 5% frekvenco transformacije
internodijev krompirja sorte Deésirée. Druge raziskanavajajo 2,3% frekvenco
transformacije (Visser, 1991; Saker, 2003) in 15&kvJenco transformacije (Trujillo in
sod., 2001; Saker, 2003). V naSem primeru je Isf@e8nost transformacije za konstrukt z
genom MTD 1,25%, medtem ko je bila uspesSnost taansdcije za konstrukt PCPI manj

uspesna. Dosegli smo le 0,25% uspesnost transfgemiéacahim in sod. (2002) so navedli
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56% regeneracijo poganjkov na selekcijskem antliokanamicinu, vendar so nadaljne
molekularne analize pokazale, da je bila uspednassformacije le 5%. Sklepali so, da je
bilo med regeneriranimi poganjki precejSen deleb&ulih’. Integracijanptll gena je bila
nestabilna oziroma se je gen izklopil zaradi ngtnadelecij (Saker, 2003). Saker (2003)
porcta, da je priSlo do pojava ‘pobeglih’ poganjkov fodiletalni dozi kanamicina. 'Pobeg’
izsekov je pri transformaciji rastlin zelo velik prolohe Regeneracijo 'pobeglih’ iz$®v

je mogae razloziti z neuspesnim izrazanjem tujega gena auinkovito selekcijo, kjer
so netransformirane celice Zdaéne pred selekcijskim antibiotikom s transformirai

celicami, ki jih obkrozajo (Zhan in sod., 1997).

Za tesnenje petrijevk smo na podlagi izkuSenj mofatorija v tujini namesto parafilma
uporabili mikropor trak. Tako smo Zeleli pregitepojav kapljic vode, ki so se nabirale na
pokrovu petrijevk. Z uporabo mikropor traka smoeatgismanjSo vsebnost viage na stenah
petrijevke, vendar se je samo go@Szaradi zrénosti precej bolj izsuSevalo. IzsuSitev
gojisa je najverjetneje privedla do spremembe konceijgrantibiotika. Le — ta je bila
previsoka zaradi zmanjSane Katie vlage v goji&u. Antibiotik higromicin je Skodljiv za
rastline v Ze zelo nizkih koncentracijah (Miki incMugh, 2004). To je bil najverjetnejSi
dejavnik, ki je povzrdil, da je ve&ina kalusov in poganjkov porjavela in se posuddaugi
morebitni razlog, da so se poganjkicel susiti, je bil majhen stik s povrSino ga@gEs
Poganjke transformiranih krompirjev smo preneslisetekcijsko goji€&e MS30 cvh. V
goji&ke nismo dali zeatin ribosida, saj je bil nas @lvoj le enega poganjka. Pri negativni
kontroli rasti nismo ptiakovali, saj poganjkom nismo vnesli ekspresijskeg&torja
pMDC32, kateri nosi zapis za odpornost proti antiku higromicinu. Na selekcijsko
gojise MS30 cvh smo prenesli tudi poganjke negativnetrkdé (netransformiran
krompir). Poganjki negativne kontrole so se po nekevni rasti na selekcijskem gajis
posusili. Tako lahko za zrasle poganjke sklepan®,sd ‘pobegli. MoZen razlog za
'‘pobegle’ poganjke je majhen stik s povrSino, kjeganjek ni bil izpostavljen zadostni
selekciji.

Transformacija bi bila morda uspesnejga, bi izs€éke pogosteje prestavljali na sveze
selekcijsko goji&e Zcvh, ali pa za celoten poskus uporabili parafibrmtesnenje petrijevk.

Prav tako bi bila transformacija morda uspesnegjgayi izs¢kom omogdgili vedji stik z



Lenaki¢ A. Primerjava razéinih metod ... izrazanja genov v krompirju...sorte Désir 45
Dipl. delo. Ljubljana, Univ. v Ljubljani, BiotahSka fakulteta, Studij biotehnologije, 2010

gojicem. Glede na tezave, ki smo jih imeli pri transfaam, bi lahko sklepali, da bi bila v
primeru optimalnih pogojev pri obeh konstruktih eSpost precej wga.

Pri vseh linijah, ki so zrasle na selekcijskem §0jiMS30 cvh smo preverili prisotnost
promotorja 35S.Ce je bil promotor prisoten, to pomeni, da je bilnkoukt uspedno
vstavljen v genom in je bila rastlina uspesno ti@msirana. Konstrukt z genom MTD smo
dokazali v petih od sedmih rastlin. Konstrukt z g@nPCPI pa smo dokazali le v eni
rastlini izmed treh. Teor&mo naj bi se v rastlino vstavila regija T-DNA medd in desno
robno sekvenco na vektorju. V nekaterih primerilv gggnom rastline vgradi del zaporedja
izven mejnih sekvenc na T-DNA. Integracija je us@esSce se vgradi DNA v
nespremenjeni obliki v en lokus (Conner in JacdB99).

UspesSnost transformacije je odvisna predvsem odlpeaintegracije tuje DNA v genom,
pravilnega izrazanja vstavljenih genov in prenosformacije na potomce (Bhat in
Srinivasan, 2002). Pri stabilno transformiranihjéih rastline med posameznimi linijami
niso fenotipsko popolnoma enakovredne zaradi nakdjwstavitve v genom. DNA se med
transformacijo vgradi v enojni kopiji ali kot porligjoci del, do integracije pa lahko pride
na enem ali v8h mestih. V nekaterih primerih lahko produkti izemja RNA ali
beljakovine transgena, ki se je vgradil, vplivapinarazanje ze obst@j genov v rastlini.
Prav tako ima lahko vpliv na rastlinske gene ingska mutageneza, ki nastane ob
naklju¢ni vgraditvi transgena (Conner in Jacobs, 1999)spi@membo fenotipa vplivajo
tudi pozicijski efekti (Bhat in Srinivasan, 200Pi rastlinah, ki rastejo v tkivnih kulturah,
lahko pride do somaklonske variabilnosti kar pomela so rastline znotraj iste linije
raznolike. Pri tkivnih kulturah lahko pride do krosomskih sprememb, ki so ponavadi
nepovratne ali pa do epigenetskih spremembe, gosoatne (Hsu in sod., 2008)

Stabilna transformacija z bakterija. tumefaciensse je v naSem primeru izkazala za
tezavno metodo, saj rezultati kazejo, da je bilpe8rost metode slaba. UspeSnost bi
najverjetneje lahko izboljSali z nekaj optimizacifato smo se v nadaljevanju odllbza
testiranje prehodne transformacije s sistemom dsRSERNA je pomemben regulator
izrazanja genov pri evkariontih (Meister in Tus@004). Najprej smo pomnozili del gena
za glukanazo v verizni reakciji s polimerazo, pali dsSRNA ter spektrofotometmo
dolccili celokupno koncentracijo RNA z napravo Nanodroda podlagi razmerij
absorbanc 260/280 in 260/230 smo preverdtost izolirane RNA. Za uspesno izolacijo
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mora biti razmerje wge od 1,8.Ce je to razmerje manjSe pomeni, da imamo v vzorcu
prisotne proteine, fenole ali druge snovi, ki dmo absorbirajo blizu ali pri 280 nm.
Razmerje absorbanc pri 260 nm in 230 nm se uper&boli sekundarno merjenggstosti
nukleinskih kislin. 1z rezultatov razmerij absorlegori 260/280 lahko razberemo, da smo

se izognili kontaminaciji s proteini.

Pri vseh rastlinah smo tretirali prvi spodniji ligtri kontrolni skupini smo list tretirali s
slepim vzorcem (voda), medtem ko smo poskusnemadtietirali z dsRNA. Naredili smo
tri poskuse v katerih smo varirali starost rastlid ali 32 dni), Stevilo dni tretiranja (7 ali
21 dni) ter liste, ki smo jih izbrali za analizas(lO, 3. list, 6. list). Pri poskusu 1 in 2 smo
rastline, ki so rasle v zemlji, tretirali po 14 d@nerasti v zemlji. Pri poskusu 1 smo spodnji
tretiran list (list 0) in tretjega od njega pobrab 7 dneh. Tretji list po vrsti na steblu smo
vzeli, ker smo predvidevali, da se bo zaradi speglovezanosti Zil signal utiSanja najprej
prenesel do tja. Vsak list je @hino povezan preko zilnega sistema z ostalimi, listje
direktno nad njim ali pod njim na steblu (HopkimsHuner, 2004). Medtem ko smo pri
poskusu 2 vza@ne liste pobrali Sele po 21 dneh. Pri tem tretnsajspodniji listi kontrolne
skupine in skupine tretirane z dsRNA odpadli. Zatwo pobrali vsak tretji list po vrsti za
tretiranim (kateri je odpadel) in Se vse listes@&ibili Sesti po vrsti od spodnjih tretiranih.
Prav zaradi spiralne povezanosti zil, smo predwatieda bo signal utiSanja prispel tudi do
6. lista po vrsti. Med kontrolnimi skupinami in gkoami tretiranimi z dsSRNA znotraj
posameznih poskusov fenotipskih razlik nismo opaRiav tako nismo opazili fenotipskih
razlik med posameznimi poskusi. Rastline se pozudeiso razlikovale med seboj. V
primeru poskusa 3 smo rastline tretirali po 32 damewssti. Vzotne liste smo pobrali 7.
dan po tretiranju. V tem primeru spodniji tretirdisti niso odpadli, zato smo vzl

spodniji tretiran list (list 0) in 3. list nad trethim.

Iz pobranih listov krompirja smo izolirali RNA. Nasmo z reakcijo reverzne transkripcije
in gPCR Zzeleli preveriti izrazanje gena za glukanaa transformiranih in kontrolnih
rastlinah krompirja. Za merjenje izrazanja genov nsgpogosteje uporablja relativha
kvantifikacija. Tu doléamo razmerje izrazanja gena, ki nas zanima, imeafeega gena
(Arko, 2004). Idealni referémi gen se vedno enako izraza (Klein, 2002). Ratativ
izrazanje glukanaze smo iZwmali kot razmerje Stevila kopij glukanaze in cimk
oksidaze. Relativno Stevilo kopij smo dalos pomajo umeritvene krivulje. Relativho
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izrazanje glukanaze smo primerjali v tréasovnih tékah in po posameznih skupinah.
Razlike med skupinami smo statistd ovrednotili z uporabo t-testa. Pri poskusu bije
relativno izrazanje gena za glukanazo pri listist&@isténo zndilno visje (priblizno 2x)
pri skupini tretirani z dsRNA, kot pri kontrolni ggini. 1zrazanje glukanaze je bilo v
zgornijih listih (3. listi) pri obeh skupinah enakexi poskusu 2 so prikazani rezultati le za
zgornje liste, in sicer za 3. ter 6. list nad teetim. Pri 3. listu je bilo izrazanje glukanaze v
listih tretiranih z dsRNA statigino zn&ilno nizje (priblizno 4x) kot izrazanje pri kontral
skupini. Pri 6. listu je bilo izrazanje glukanazgqwico nizje pri listih tretiranih z dsRNA,
kot pri kontrolni skupini. Razlika pri teh dveh gkoah sicer ni bila statistho zn&ilna
(izbrana meja p<0,05), vendar je trend nizjegazamga vseeno opazen. Pri poskusu 3 je
bilo relativno izrazanje gena za glukanazo priitaeth listih (list 0) statistino zn&ilno
vi§je (priblizno 2x) pri skupini tretirani z dsRNAsot pri kontrolni skupini. Izrazanje
glukanaze je bilo v zgornjih listih (3. listi) pabeh skupinah enako. Statistd zn&ilne
razlike med skupinama (tretma z dsRNA in slepi gzdrsmo opazili pri spodnjih listih
(list 0) pri poskusu 1 in poskusu 3 ter pri 3.Uigtri poskusu 2. Pri poskusu 1 in 3 smo
vzorili liste (list 0), na katere smo direktno tretirdsRNA. Obstaja verjetnost, da je bila
dodana dsRNA po enem tednu Se vedno prisotna tirariesm listu saj za dsRNA velja, da
je dokaj stabilna in se verjetno ni razgradila (Kbara in Coulson, 2000). Predvidevamo,
da je to najverjetnejSi razlog, da smo zaznali pame izrazanje. lzrazanje gena za
glukanazo je bilo pri poskusu 2 pri kontrolni skuign skupini tretirani z dsRNA v 6. listih
prakticno enako. IzraZzanje je bilo na splosSno nizje, sdjib bolj zgornji listi manj razviti,

v manj razvitih listih pa je metabolizem draga (Nguyen-Quoc, 1990). Morda bi dosegli
vecje znizanje izrazanja gena za glukana# bi vzorce pobirali kasneje, saj vzorci pri
poskusu 2 jasno kazejo na uspesSno utiSanje izezgna glukanaze. Zanimivo bi bilo

ponoviti poskus, kjer bi vzorce pobirali po daljSéasu po tretiranju.

Do sedaj je veliko analiz potekalo s pafjwostabilne transformacije rastlin, vendar pa ta
pristop ni vedno dovoljdinkovit. Za veino aplikacij funkcijske genomike je dovode se
vneSen genetski material le ¢aano izrazi. DNA, ki se vgradi v celico v procesu
transfekcije, ponavadi ni integrirana v jedrni gend’e do integracije ne pride, se DNA
skozi mitozo oslabi oz. se whiCe hatemo, da transficiran gen ostane v genomu celice in

njenih REerinskih celicah, pa mora priti do stabilne traksige.
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Odpor javnosti do gensko spremenjene hrane v nékatelih sveta, je privedel do razvoja
ne-transgenih pristopov v funkcijski genomiki. F8pe ustvarjene z ne-transgenim
pristopom lahko uporabimo za vzgojo poijgpo postopkih za katere ne veljajo ureditveni
postopki, ki se uporabljajo pri vzgoji gensko spesenih organizmov (Leader, 2005). Po
floemu potujejo raztini signali, ki vkljutujejo poleg ohiajnih signalnih faktorjev, kot so
proteini in molekule, ki regulirajo rast, tudi RNRazlini tipi RNA molekul so sposobni
prepotovati dolge razdalje od mesta sinteze do ikdraglov rastline (Citovsky in
Zambryski, 2000). UtiSanje genov s sistemom dsRN#tgja vedno bolj popularno zaradi
izboljSane dinkovitosti pri inaktivaciji endogenih genov (povaev Li in Zhang, 2005).
UtiSanje z dsRNA je zanimivo predvsem zaradi spoesb razSiritve po celotnem
rastlinskem sistemu. UtiSanje se lahko razSirietice v celico na dolge razdalje po Zilnem
sistemu (Voinnet, 2005). RazSiritev signala utidapp sistemu ima lahko prednosti in
Skodljive posledice pri uporabi tehnologije utiGargenov. Sistemsko Sirjenje signala
utiSanja v oddaljene dele rastlin, ki smo ga lokadplicirali z dsRNA, bi bilo lahko zelo
uporabno v hortikulturi npr. pri vinski trti ali daem drevju. Pri slednjih zelo tezko
vzgojimo transgene rastline, drugi razlog pa jeayo heterozigotno stanje. Po drugi strani
predstavlja sistemsko Sirjenje signala oviro pvrztvi speciftnega signala utiSanja npr. v
specifinem tkivu oz. organu (Eamens in sod., 2006).

Prehodna transformacija ima nekaj prednosti preabilsb transformacijo. Stabila
transformacija je pogosto manginkovita od prehodne. Prehodno izrazanje genov se
pogosto uporablja, saj lahko izrazanje genov izmeriv relativno kratkemiasu po
transformaciji, prenos genov lahko analiziramo nemtb od regeneracije transformant,
kar je zelo pomembno za vrste, ki se tezko regemeriNa splosno je postopek prehodne
transformacije krajSi postopek pridobivanja transfantov in ima prednost pred stabilno,
ko zelimo hitro pridobiti rezultate, saj je posteg&idobivanja stabilnih transformant zelo
zamuden (Kapila in sod., 1997). Pri prehodni tramsfciji dosezemo visok nivo
heterolognih proteinov (Lacorte in sod., 2010) spesno utiSanje genov (Roth in sod.,
2004). Po drugi strani je stabilna transformacigdj primerna za Studije, ki se &eat

ponavljajo, ker lahko dafjasa vzdrzujemo enake linije transgenih rastlin.

Za nekatere funkcionalne analize je prehodno imazgenov dinkovita alternativna

(Yasmin in Debener, 2010). Funkcijska genomika p@nomove priloznosti za hitro
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identifikacijo genov, ki so pomembni v kmetijstvun ipredstavlja nove strategije
manipulacije doldenih lastnostiCe bi uspedno zdruzZili sekvenciranje genoma, fuskoij
genomiko in bioinformatiko, bi gotovo potedi pridelek poljg€in oziroma zmanjsali
izgube (Leader, 2005). Pri dvokalicah je transformacija z bakterija. tumefaciens
najpogostejSa tehnika, saj ustvarja transgendamastl razmeroma visokocumkovitostjo.
Na sploSno je frekvenca enojne kopije gena, ki geadi, relativno visoka. Prehodno
izrazanje genov je nujno potrebno anétit orodje za pratevanje funkcije genov.
Bakterijo A. tumefaciensahko uporabljamo tudi za prehodno transformadijéltracija z
agrobakterijo v rastlinske organe je hiter in zaettkovit postopek in ne zahteva drage
opreme (Yasmin in Debener, 2010). Prehodno tramsfoljo lahko uporabljamo za Studije
izraZanja tujega gena, utiSanje gena, medsebojimvaige genov in analizo nativnih
rastlinskih promotorjev, medtem ko je za Studijevriib specifénin promotorjev in
promotorjev, ki regulirajo razvoj, potrebna stahiltransformacija (Yang in sod., 2000).
UtiSanje genov z RNAI je sekvemo speciféna tehnika, hitra in enostavna za uporabo.
Uporabimo jo lahko pri mnogih vrstah, medtem koupmraba bakterijé\. tumefaciens

omejena (Small, 2007).
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6 SKLEPI

S stabilno transformacijo z bakterify. tumefacienssmo uspeli pridobiti 5 transgenih
rastlin z vstavljenim genom MTD (1,25% uspeSnoangformacije) in eno transgeno
rastino z vstavlienim genom PCPI (0,25% uspeSntsinsformacije). Stabilna
transformacija z bakterijé. tumefaciense je v naSem primeru izkazala za slabo metodo,
saj rezultati kazejo, da je bila uspeSnost metod&an Nekaj optimizacije bi lahko

uspesnost povealo.

Prehodna transformacija z dsRNA se je izkazalaspadno pri poskusu 2, kjer smo 14 dni
stare rastline tretirali z dsSRNA 21 dni. Gen zakghazo se je uspesno utisal v 3. listu nad
tretiranim, in sicer je bilo izrazanje glukanazatisticno zn&ilno nizje (priblizno 4x) kot
izrazanje pri kontrolni skupini. Pri ostalih dvebsusih (poskus 1 in 3), kjer smo rastline
tretirali le 7 dni, utiSanja glukanaze ni bilo opgazPri teh dveh poskusih smo zaznali
navidezno pow&ano izrazanje glukanaze v tretiranih listih (ligt 8aj smo s PCR v
realnemcasu zaznali tudi ostanke dsRNA v tretiranem li€ho. uspeSnega utiSanja s
sistemom dsRNA torej ne pridetasu krajSem od 7 dni, prav tako pa za sistemskanjg

po celi rastlini ni dovolj le 21 dni.

Pri prehodni transformaciji z dsRNA nismo opaziéinbtipskih razlik med kontrolno
skupino in skupino tretirano z dsRNA.

Tako stabilna transformacija z bakterfjo tumefacienskot tudi prehodna transformacija z
dsRNA, sta primerni metodi za spreminjanje izradaggnov v krompirju. Za izbiro ene ali

druge je potrebno uposStevati, za kaksSne Studifde transformirane rastline uporabile.



Lenaki¢ A. Primerjava razéinih metod ... izrazanja genov v krompirju...sorte Désir 51
Dipl. delo. Ljubljana, Univ. v Ljubljani, BiotahSka fakulteta, Studij biotehnologije, 2010

7 POVZETEK

Namen naSega dela je bila uporaba &aithi tehnik transformacije krompirja sorte Désirée.
Za spreminjanje izrazanja genov Vv rastlinah smopssluzili dveh razlinih metod
transformacij. Stabilno transformacijo krompirjarteo Désirée smo izvedli s pokjo
posrednega vhosa genov MTD in PCPI z baktekijoumefaciensZa izhodigni material
smo uporabili zdrave rastline krompirja sorte D&siPo treh tednih so se pojavili prvi
poganijki pri pozitivni kontroli. Po Sestih tednib se pojavili prvi transformirani poganjki.
Pognali so tudi poganjki negativne kontrole (nesfarmiran krompir), na selekcijskem
goji&u s higromicinom, ki pa so kmalu propadli. Uspe$n@nsformacije za konstrukt z
genom MTD je bila 1,25%, medtem ko je bila uspeStassformacije za konstrukt PCPI
0,25%.

Za veino aplikacij transfekcije je dovol§e se vnheSen genetski material |éazao izrazi.
Zato smo se v nadaljevanju odilo za prehodno transformacijo. S PCR reakcijo smo
pomnozili gen za glukanazo in DNA pretvorili v dsRNPo 14 dneh rasti v zemlji, smo
rastline tretirali. Pri vseh rastlinah smo trefirptvi spodn;ji list (list 0). Pri kontrolni
skupini smo list tretirali s slepim vzorcem (vodaedtem ko smo poskusne rastline
tretirali z dsRNA. Izbrali smo tri razlhne poskuse, znotraj katerih smo varirali starost
rastlin, Stevilo dni tretiranja in liste, ki smd janalizirali. Statistino zn&ilno utiSanje gena
za glukanazo smo dosegli pri poskusu 2, kjer smdrii4tare rastline tretirali z dsRNA 21
dni. Izrazanje glukanaze je bilo v 3. listih 4x jeizri rastlinah tretiranih z dsRNA v
primerjavi s kontrolno skupino. Med kontrolnimi gkoami in skupinami tretiranimi z

dsRNA fenotipskih razlik nismo opazili.

Ce primerjamo obe tehniki ima prehodna transformaacigkaj prednosti pred stabilno
transformacijo. Za izbiro stabilne transformacijiepgehodne pa je potrebno upostevati, za

kaksne Studije se bodo transformirane rastline alpla.

Transformirane rastline se bodo lahko kasneje Ugleraa funkcionalno analizo genov za
PCPI, MTD in glukanazo.
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PRILOGE
Priloga Al:

Koncentracije celokupne RNA pobranih vzorcev poaklis

Oznake pomenijo: 14+7 (pri starosti 14 dni so bigirane 7 dni), S (je list 0), Z (je 3. list)
Vzorec Koli¢ina [ng/pl] A [260/280] A [260/230]

K 14+7 S1 12,3 1,93 0,19
K 14+7 Z1 1831,4 2,19 2,23
K 14+7 S2 74,2 2,13 1,94
K 14+7 Z2 1014.,4 2,17 2,14
K 14+7 S3 116,4 2,09 1,73
K 14+7 Z3 2332,1 2,16 2,29
K 14+7 S4 143,63 2,19 1,18
K 14+7 Z4 967,96 2,21 1,78
K 14+7 S5 112,6 2,15 1,66
K 14+7 Z5 1140,8 2,17 2,16
T 14+7 S1 78,9 2,1 0,64
T 14+7 Z1 1016,6 2,16 1,96
T 14+7 S2 223,4 2,15 1,94
T 14+7 Z2 3338,7 2,09 2,21
T 14+7 S3 122,4 2,19 2
T 14+7 Z3 1638,7 2,2 1,49
T 14+7 S4 92,12 2,16 1
T 14+7 Z4 3108,22 2,12 2,2
T 14+7 S5 278,7 2,19 0,98
T 14+7 Z5 2029,6 2,18 2,32
T 14+7 S6 44,3 2,05 0,87
T 14+7 Z6 812,8 2,25 2,25
T 14+7 S7 49,5 2,06 0,2
T 14+7 Z7 820,7 2,17 2,23
T 14+7 S8 160,7 2,14 0,79
T 14+7 Z8 1746,9 2,19 2,23
T 14+7 S9 277,8 2,15 0,53
T 14+7 Z9 1767,1 2,21 2,18
T 14+7 S10 162,2 2,14 1,46

T 14+7 Z10 847 2,26 2,19
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Priloga A2:

Koncentracije celokupne RNA pobranih vzorcev poak®is

Oznake pomenijo: 14+21 (pri starosti 14 dni so tsidéirane 21 dni), Z (je 3. list), Za (je 6. list)

Vzorec Koli¢ina [ng/ul] A [260/280] A [260/230]
K 14+21 71 42,3 2,3 0,51
K 14+21 72 28,3 2,24 0,86
K 14+21 Z3 98,3 2,13 1,11
K 14+21 Z4 649,1 2,22 1,96
K 14+21 75 117,7 2,23 1,94
K 14+21 Zla 65 2,2 1,12
K 14+21 Z2a 190,5 2,22 1,33
K 14+21 Z3a 746,5 2,23 1,86
K 14+21 Z4a 2935,1 2,19 2,26
K 14+21 Z5a 540,2 2,18 1,7
T 14421 71 187,5 2,11 1,54
T 14+21 72 80,3 2,12 1,38
T 14421 Z3 279,4 2,17 1,61
T 14421 Z4 342 2,07 1,49
T 14421 75 622,9 2,14 2,01
T 14+21 Z6 316,7 2,12 1,62
T 14+21 77 156,5 2,17 1,23
T 14421 Z8 89,7 2,12 1,05
T 14421 79 134,2 2,13 1,45
T 14+21 710 123 2,14 1,43
T 14+21 Z1a 157,2 2,13 1,33
T 14+21 Z2a 692,5 2,14 1,95
T 14+21 Z3a 943,4 2,16 1,99
T 14421 Z4a 1044,7 2,15 2,01
T 14421 Z5a 707,5 2,13 2
T 14421 Z6a 1000,4 2,16 2,21
T 14421 Z7a 330,6 2,14 1,89
T 14+21 Z8a 299,8 2,11 1,34
T 14+21 Z9a 1622,8 2,13 2,05

T 14+21 Z10a 961,2 2,18 2,06
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Priloga AS:

Koncentracije celokupne RNA pobranih vzorcev poaksis

Oznake pomenijo: 32+7 (pri starosti 32 dni so bidirane 7 dni, Z (je list 0), Z (je 3. list)
Vzorec Koli¢ina [ng/ul] A [260/280] A [260/230]

K 32+7 Z1 127,9 2,1 2,07
K 32+7 Z2 134,7 2,12 1,58
K 32+7 Z3 227,6 2,14 1.8
K 32+7 Z4 1169,8 2,17 2,3
K 32+7 Z5 2477 2,16 1,61
K 32+7 S1 53,2 2,16 1,21
K 32+7 S2 27,2 2,1 0,55
K 32+7 S3 247 2,08 1,53
K 32+7 S4 69,4 2,16 0,89
K 32+7 S5 128 2,13 1,3
T 32+7 Z1 136,2 2,15 2,13
T 32+7 Z2 43,2 2,33 0,25
T 32+7 Z3 392 2,1 1,87
T 32+7 Z4 84,1 2,16 1,27
T 32+7 Z5 137 2,12 1,12
T 32+7 Z6 65,5 2,13 1,39
T 32+7 Z7 97,5 2,15 1,31
T 32+7 Z8 295,5 2,17 2,26
T 32+7 Z9 136,5 2,12 0,94
T 32+7 Z10 126,2 2,08 1,18
T 32+7 S1 85,2 2,12 1,96
T 32+7 S2 26,6 2,03 15
T 32+7 S3 435,1 2,13 191
T 32+7 S4 178,1 2,14 0,98
T 32+7 S5 139,7 2,16 1,42
T 32+7 S6 86,5 2,08 1,77
T 32+7 S7 33 2,37 1,82
T 32+7 S8 38,8 2,3 1,96
T 32+7 S9 71 2,16 2,04

T 32+7 S10 88,5 2,15 1,05
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Priloga B1:

Relativno Stevilo kopij gena za glukanazo in citokroksidazo upoStevajoediitve vzorcev,

Stevilo kopij gena za glukanazo glede na gen p&kmim oksidazo in povpége za poskus 1

Ime vzorca Rel. st. kopij Rel. st. kopij glu/cox  Relativno izraZzanje glukanaze
glu COX (povpredje obeh reditev)

K 14+7 S1 10x 65 241 0,272 0,306
K 14+7 S1 100x 80 235 0,340
K 14+7 Z1 10x 328 325 1,010 0,891
K 14+7 Z1 100x 313 406 0,772
K 14+7 S2 10x 434 546 0,795 0,888
K 14+7 S2 100x 620 632 0,981
K 14+7 Z2 10x 19 193 0,099 0,101
K 14+7 Z2 100x 25 243 0,103
K 14+7 S3 10x 425 562 0,756 0,722
K 14+7 S3 100x 493 715 0,689
K 14+7 Z3 10x 40 267 0,148 0,325
K 14+7 Z3 100x 167 332 0,502
K 14+7 S4 10x 72 510 0,142 0,522
K 14+7 S4 100x 547 605 0,903
K 14+7 Z4 10x 176 242 0,728 0,705
K 14+7 Z4 100x 213 313 0,682
K 14+7 S5 10x 208 512 0,406 0,505
K 14+7 S5 100x 350 579 0,604
K 14+7 Z5 10x 252 263 0,959 1,090
K 14+7 Z5 100x 417 341 1,221
T 14+7 S1 10x 651 453 1,436 1,437
T 14+7 S1 100x 874 608 1,437
T 14+7 Z1 10x 208 282 0,739 0,721
T 14+7 Z1 100x 306 437 0,702
T 14+7 S2 10x 965 519 1,858 1,912
T 14+7 S2 100x 2308 1174 1,966
T 14+7 Z2 10x 40 331 0,121 0,152
T 14+7 Z2 100x 123 670 0,184
T 14+7 S3 10x 779 544 1,432 1,651
T 14+7 S3 100x 1789 956 1,871
T 14+7 Z3 10x 278 227 1,225 1,274
T 14+7 Z3 100x 554 419 1,322
T 14+7 S4 10x 786 615 1,279 1,405
T 14+7 S4 100x 1364 891 1,530
T 14+7 Z4 10x 297 258 1,153 1,225
T 14+7 Z4 100x 620 479 1,296
T 14+7 S5 10x 807 452 1,785 1,812
T 14+7 S5 100x 1436 781 1,839
T 14+7 75 10x 74 209 0,354 0,420
T 14+7 Z5 100x 155 319 0,485
T 14+7 S6 10x 237 475 0,498 0,512
T 14+7 S6 100x 398 757 0,526
T 14+7 Z6 10x 223 308 0,724 1,015

Se nadaljuje
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Nadaljevanje
Ime vzorca Rel. st. kopij Rel. st. kopij glu/cox  Relativno izraZzanje glukanaze
glu COX (povpredje obeh reditev)
T 14+7 Z6 100x 539 413 1,306
T 14+7 S7 10x 303 518 0,585 0,596
T 14+7 S7 100x 325 535 0,608
T 14+7 Z7 10x 59 310 0,191 0,208
T 14+7 Z7 100x 92 412 0,224
T 14+7 S8 10x 737 556 1,326 1,610
T 14+7 S8 100x 1300 687 1,893
T 14+7 Z8 10x 177 241 0,733 0,736
T 14+7 Z8 100x 251 339 0,739
T 14+7 S9 10x 772 618 1,249 1,323
T 14+7 S9 100x 1089 780 1,396
T 14+7 Z9 10x 146 321 0,453 0,471
T 14+7 Z9 100x 187 381 0,489
T 14+7 S10 10x 325 464 0,701 0,824
T 14+7 S10 100x 497 525 0,947
T 14+7 710 10x 206 326 0,632 0,648
T 14+7 710 100x 264 397 0,664

*Z rde¢o barvo so oznne vrednosti, kjer reakcija PCR v realngiasu ni potekala z optimalno

ucinkovitostjo
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Priloga B2:

Relativno Stevilo kopij gena za glukanazo in citokroksidazo upoStevajoediitve vzorcev,

Stevilo kopij gena za glukanazo glede na gen p&kmim oksidazo in povpége za poskus 2

Ime vzorca Rel. st. kopij Rel. &t. kopij  glu/cox Relativno izrazanje glukanaze
glu COX (povpregje obeh redtitev)

K 14+21 Z1 10x 29434 18980 1,551 1,362
K 14+21 Z1 100x 20796 17733 1,173
K 14+21 Z2 10x 5549 13797 0,402 0,357
K 14+21 Z2 100x 3875 12457 0,311
K 14+21 Z3 10x 16648 35453 0,470 0,418
K 14+21 Z3 100x 12551 34262 0,366
K 14+21 Z4 10x 30187 32596 0,926 0,966
K 14+21 Z4 100x 32986 32814 1,005
K 14+21 Z5 10x 34252 40924 0,837 0,794
K 14+21 Z5 100x 30377 40440 0,751
K 14+21 Z1a 10x 2862 14456 0,198 0,186
K 14+21 Z1a 100x 2957 17015 0,174
K 14+21 Z2a 10x 3242 33820 0,096 0,101
K 14+21 Z2a 100x 3565 33709 0,106
K 14+21 Z3a 10x 2320 34118 0,068 0,074
K 14+21 Z3a 100x 2659 33553 0,079
K 14+21 Z4a 10x 241 26028 0,009 0,008
K 14+21 Z4a 100x 178 25885 0,007
K 14+21 Z5a 10x 5601 35484 0,158 0,159
K 14+21 Z5a 100x 5588 34988 0,160
T 14+21 TZ1 10x 10079 32882 0,307 0,272
T 14+21 TZ1 100x 7426 31360 0,237
T 14+21 TZ2 10x 1655 11512 0,144 0,139
T 14+21 TZ2 100x 1308 9792 0,134
T 14+21 TZ3 10x 4349 45489 0,096 0,095
T 14+21 TZ3 100x 3982 42547 0,094
T 14+21 TZ4 10x 2067 35510 0,058 0,049
T 14+21 TZ4 100x 1268 31624 0,040
T 14+21 TZ5 10x 19060 36225 0,526 0,504
T 14+21 TZ5 100x 15084 31323 0,482
T 14+21 TZ6 10x 9104 37439 0,243 0,243
T 14+21 TZ6 100x 8521 35033 0,243
T 14+21 TZ7 10x 8273 34452 0,240 0,230
T 14+21 TZ7 100x 6570 29897 0,220
T 14+21 TZ8 10x 6883 35808 0,192 0,197
T 14+21 TZ8 100x 6082 30161 0,202
T 14+21 TZ9 10x 8301 32414 0,256 0,269

Se nadaljuje
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Nadaljevanje

Ime vzorca Rel. st. kopij Rel. st. kopij glu/cox Relativno izraZanje glukanaze
glu COX (povpredje obeh reditev)

T 14+21 TZ9 100x 9299 33101 0,281
T 14+21 TZ10 10x 3410 34337 0,099 0,109
T 14+21 TZ10 100x 3856 32743 0,118
T 14+21 TZ1a 10x 2075 35176 0,059 0,064
T 14+21 TZ1a 100x 2186 32135 0,068
T 14+21 TZ2a 10x 705 23864 0,030 0,028
T 14+21 TZ2a 100x 609 22783 0,027
T 14+21 TZ3a 10x 1280 28523 0,045 0,043
T 14+21 TZ3a 100x 1274 31117 0,041
T 14+21 TZ4a 10x 2439 22712 0,107 0,105
T 14+21 TZ4a 100x 2214 21760 0,102
T 14+21 TZ5a 10x 2177 12138 0,179 0,171
T 14+21 TZ5a 100x 1682 10359 0,162
T 14+21 TZ6a 10x 540 24399 0,022 0,023
T 14+21 TZ6a 100x 560 23669 0,024
T 14421 TZ7a 10x 744 28888 0,026 0,025
T 14+21 TZ7a 100x 721 30307 0,024
T 14+21 TZ8a 10x 1770 39637 0,045 0,056
T 14+21 TZ8a 10x 2705 40369 0,067
T 14+21 TZ9a 10x 176 2226 0,079 0,084
T 14+21 TZ9a 100x 195 2214 0,088
T 14+21 TZ10a 10x 326 13330 0,024 0,019
T 14+21 TZ10a 100x 185 13792 0,013

*Z rdeco barvo so ozngne vrednosti, kjer reakcija PCR v realngmasu ni potekala z optimalno
ucinkovitostjo
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Priloga B3:

Relativno Stevilo kopij gena za glukanazo in citwkroksidazo upostevajoedtitve vzorcev, Stevilo kopij

gena za glukanazo glede na gen za citokrom oksidazovpreje za poskus 3

Ime vzorca Rel. st. kopij Rel. st. kopij glu/cox Relativno izrazanje glukanaze
glu COX (povpredje obeh reditev)

K 32+7 Z1 10x 1589 12337 0,129 0,152
K 32+7 Z1 100x 2530 14395 0,176
K 32+7 Z2 10x 1135 15043 0,075 0,083
K 32+7 Z2 100x 1671 18375 0,091
K 32+7 Z3 10x 1526 19299 0,079 0,095
K 32+7 Z3 100x 2422 21916 0,111
K 32+7 Z4 10x 645 10107 0,064 0,087
K 32+7 Z4 100x 1309 11961 0,109
K 32+7 Z5 10x 23687 13667 1,733 2,151
K 32+7 Z5 100x 39593 15408 2,570
K 32+7 S1 10x 4684 14210 0,330 0,460
K 32+7 S1 100x 8975 15223 0,590
K 32+7 S2 10x 801 7992 0,100 0,203
K 32+7 S2 100x 1636 8070 0,075
K 32+7 S3 10x 4650 7315 0,636 0,763
K 32+7 S3 100x 6825 7666 0,890
K 32+7 S4 10x 1109 16936 0,065 0,105
K 32+7 S4 100x 2455 16890 0,145
K 32+7 S5 10x 10018 24961 0,401 0,482
K 32+7 S5 100x 15729 27952 0,563
T 32+7 Z1 10x 2063 16200 0,127 0,144
T 32+7 Z1 100x 3007 18676 0,161
T 32+7 Z2 10x 1553 12847 0,121 0,136
T 32+7 Z2 100x 1968 13047 0,151
T 32+7 Z3 10x 1436 18163 0,079 0,099
T 32+7 Z3 100x 2201 18463 0,119
T 32+7 Z4 10x 6400 16152 0,396 0,431
T 32+7 Z4 100x 7826 16811 0,466
T 32+7 Z5 10x 25945 22517 1,152 1,307
T 32+7 Z5 100x 35888 24544 1,462
T 32+7 Z6 10x 40399 25003 1,616 1,713
T 32+7 Z6 100x 48608 26857 1,810
T 32+7 Z7 10x 3264 19479 0,168 0,177
T 32+7 Z7 100x 3993 21370 0,187
T 32+7 Z8 10x 1167 21824 0,053 0,064
T 32+7 Z8 100x 1883 24979 0,075
T 32+7 Z9 10x 3817 19453 0,196 0,207

Se nadaljuje



Lenaki¢ A. Primerjava razéinih metod ... izrazanja genov v krompirju...sorte Désir
Dipl. delo. Ljubljana, Univ. v Ljubljani, BiotahSka fakulteta, Studij biotehnologije, 2010

Nadaljevanje

Ime vzorca Rel. st. kopij Rel. st. kopij glu/cox Relativno izraZanje glukanaze
glu COX (povpredje obeh reditev)

T 32+7 Z9 100x 5311 24431 0,217
T 32+7 Z10 10x 4906 18115 0,271 0,293
T 32+7 Z10 100x 6844 21782 0,314
T 32+7 S1 10x 35371 25589 1,382 1,443
T 32+7 S1 100x 43777 29107 1,504
T 32+7 S2 10x 13622 10751 1,267 1,319
T 32+7 S2 100x 16395 11953 1,372
T 32+7 S3 10x 69490 34807 1,996 2,062
T 32+7 S3 100x 93459 43911 2,128
T 32+7 S4 10x 33591 40725 0,825 1,064
T 32+7 S4 100x 60987 46791 1,303
T 32+7 S5 10x 47240 34211 1,381 1,487
T 32+7 S5 100x 60809 38190 1,592
T 32+7 S6 10x 45950 33053 1,390 1,708
T 32+7 S6 100x 68987 34042 2,027
T 32+7 S7 10x 18254 15992 1,141 1,682
T 32+7 S7 100x 22183 9981 2,222
T 32+7 S8 10x 10457 15120 0,692 0,768
T 32+7 S8 100x 12015 14220 0,845
T 32+7 S9 10x 30137 28449 1,059 1,127
T 32+7 S9 100x 38844 32497 1,195
T 32+7 S10 10x 17169 19587 0,877 1,010
T 32+7 S10 100x 22975 20089 1,144

*Z rdeco barvo so ozngne vrednosti, kjer reakcija PCR v realngmasu ni potekala z optimalno

ucinkovitostjo



